
PROGRAMA DE DOCTORADO EN BIOLOGIA MOLECULAR Y CELULAR 
UNIVERSIDAD DE JAEN 
 
RECURSOS HUMANOS 
Descripción de los equipos de investigación (actualizado en octubre 2018) 
 
Listado General de Líneas de Investigación 
 
1. Enfermedades infecciosas. 
2. Bases moleculares de la enfermedad y el envejecimiento. 
3. Enfermedades inflamatorias y autoinmunes. 
4. Miogénesis, patogénesis y regeneración muscular. 
5. Neurociencias y sistemas complejos. 
6. Estrés celular. 
7. Regulación del metabolismo celular. 
8. Transcripción y expresión génica. 
9. Genética molecular humana y animal. 
10. Genética y genómica de plantas. 
 
Equipos de investigación 

1. BIOMEDICINA Y SISTEMAS COMPLEJOS 
 

Código:  

Profesorado: 
Nombre y Apellidos Líneas Tesis Dirigidas Sexenios Año 

concesión 
Amelia Aránega Jiménez 4,8,9 10 3 2012 
Diego Franco Jaime 4,8,9 6 4 2018 
Jorge Nicolás Domínguez 4,8,9 1 2 2012 
Sergio Iglesias Porra 5 0 2 2012 
Francisco José Esteban 5 3 3 2017 
Juan Navas Ureña 5 0 1 2002 

 
 
Nuevas incorporaciones: 
La Comisión Académica del Programa de Doctorado ha acordado solicitar la inclusión de 
cuatro nuevos investigadores al equipo docente del programa de Doctorado Biología 
Molecular y Celular de la Universidad de Jaén, entre los que hay que destacar la 
propuesta de incorporación de la Dra. Ana María Castillo Rivera, Facultativo Médico 
Especialista, Hospital Regional “Ciudad de Jaén” (Medicina Intensiva-Cardiología), a este 
equipo de investigación.  
 
Proyectos de investigación activos 
Título: Sistemas dinámicos no autónomos y estocásticos de las ciencias aplicadas. 
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad, MTM2015-63723-P 
Duración: 2016-2018 
Cuantía total: 66.800 € 
IP: Tomás Caraballo 
 



Titulo: MiRnas como herramientas moleculares modulando diferenciación y regeneración muscular 
Entidad/es financiadora/s: Ministerio de Economía y Competitividad, BFU2015-67131-P 
Duración: 2016-2019 
Cuantía total: 230.000 € 
IP: Amelia Aranega & Diego Franco 
 
Proyectos previos 
Título: Origen y Reprogramación de las Células Progenitoras que definen el ritmo cardíaco. 
Entidad financiadora: Plan Propio Universidad de Jaén Duración  2014 -2016 
Cuantía de la subvención: 14000 euros 
IP: Jorge N Domínguez Macías; Número de investigadores participantes: 3 
 
Título: Evaluación Mediante Procedimientos No Lineales de los Síntomas Motores en los Trastornos 
Mentales Graves 
Entidad financiadora: Junta de Andalucía. Consejería de Salud; PI-0410-2014 
Duración: 2015-2017 
Cuantía de la subvención (en Euro): 30.384,44 € 
IP: Soriano-Peña, Maria Felipa 
 
Título: Dinámica fractal de la consciencia: de la teoría a la aplicación clínica. 
Modalidad de proyecto: De investigación y desarrollo incluida traslacional 
Nombre del programa: Plan Estatal 2013-2016 Excelencia – Explora, MTM2014-61312-EXP 
Duración: 2015-2017 
Cuantía total: 30.000 € 
IP: José Antonio Langa 
 
Título: Estudio Genómico y Proteómico de Una Cepa Probiótica de Lactobacilus pentosus Aislada de 
Aceitunas Aloreña Fermentadas. 
Entidad/es financiadora/s: Universidad de Jaén. Plan Propio.  UJA2014/07/02 
Duración: 2015-2017 
IP: Hikmate Abriouel Hayan 
 
Grado de internacionalización: 
Este equipo de investigación tiene múltiple colaboraciones internacionales, como se 
describen a continuación: Dr. Robert Kelly (IBDM, Marseille, Francia), Profa. Dra. 
Andreas Mustenberg (Universidad de Norwick, UK), Dra. Sigolene Meilhac (Insituto 
Imagine, Paris, Francia), Prof. Dr. Vincent Christoffels (Universidad de Amsterdam, 
Paises Bajos), Dr. Dennis Wall (Stanford University, EEUU), Dr. Andres Salumets ( 
Universidad de Tartu, Estonia), Dr. Stephan Krohn (Charité-Universitatmedizin, Berlin, 
Alemania), Dr. Giulio Tononi (Universidad de Wisconsin, Madison, EEUU), el Dr. 
Marcello Massimimi (Universidad de Milan, Italia) y la Dra. Myriam Gorospe (NIH, 
Baltimore, EEUU). 
 
Equipos de investigación 

2. SEÑALIZACION MOLECULAR Y SISTEMAS 
ANTIOXIDANTES 
 

Código: 

Profesorado: 
Nombre y Apellidos Líneas Tesis Dirigidas Sexenios Año concesión 
Juan Bautista Barroso 
Albarracín 

6,7 5 4 2017 



Alfonso Carreras Egaña 6,7 5 4 2017 
Ana María Fernández 
Ocaña 

6,7 2 2 2013 

José Rafael Pedrajas 
Cabrera 

6,7 0 3 2012 

 
 
Nuevas incorporaciones: 
Actualmente no se contemplan nuevas incorporaciones 
 
Proyectos de investigación activos 
Título: ANALISIS DE LOS MECANISMOS DE SEÑALIZACION POR LIPIDOS NITRADOS DURANTE EL 
DESARROLLO Y EL ESTRES ABIOTICO EN PLANTAS 
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad. Secretaría de Estado de Investigación, 
Desarrollo e Innovación. ref#: BIO2015-66390-P Duración: 2016-2018 
Cuantía de la subvención: 231.231,00€ 
IP: Juan Bautista Barroso Albarracín 
 
Título: Efectos de gradientes de complejidad del paisaje y de manejo agrícola sobre la biodiversidad 
animal y sus servicios ecosistémicos en el agroecosistema del olivar andaluz 
Entidad Financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad. Referencia: CGL2015-68963-C2-1-R; 
Duración: 2016-2020 
Cuantía: 116.000 euros 
IP: Pedro José Rey Zamora 
 
Proyectos (2013-2018) 
Título: ANALISIS DE LOS MECANISMOS DE SEÑALIZACION POR LIPIDOS NITRADOS DURANTE EL 
DESARROLLO Y EL ESTRES ABIOTICO EN PLANTAS 
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad. Secretaría de Estado de Investigación, 
Desarrollo e Innovación. ref#: BIO2015-66390-P Duración: 2016-2018 
Cuantía de la subvención: 231.231,00€ 
IP: Juan Bautista Barroso Albarracín 
 
Título: DESARROLLO DE BIOMARCADORES PARA EL ANÁLISIS DEL ESTADO FITOSANITARIO DEL OLIVAR 
MEDIANTE CONTROL BIOLÓGICO DE LA VERTICILOSIS EN LA PROVINCIA DE JAÉN 
Entidad financiadora: Incentivo para proyectos de investigación de excelencia en equipos de 
investigación delas universidades y organismos de investigación de Andalucía (Orden de 11 de diciembre 
de 2007). Convocatoria 2010; ref#: P10-AGR-6038       Duración: 2011-2015 
Cuantía de la subvención: 290.928,44 €  
IP del proyecto: Juan Bautista Barroso Albarracín 
  
Título: IDENTIFICACIÓN, CARACTERIZACIÓN MOLECULAR Y ANÁLISIS DE LAS PROPIEDADES 
ANTIINFLAMATORIAS DE LOS LÍPIDOS NITRADOS EN EL ACEITE DE OLIVA DE LA PROVINCIA DE JAÉN 
Entidad financiadora: Incentivo para proyectos de investigación de excelencia en equipos de 
investigación delas universidades y organismos de investigación de Andalucía (Orden de 11 de diciembre 
de 2007). Convocatoria 2010; ref# P10-AGR 6374           Duración: 2011-2015 
Cuantía de la subvención:       225.283,43 €  
IP: RAQUEL VALDERRAMA RODRÍGUEZ 
  
Título:   Caracterización estructural y funcional de una peroxirredoxina mitocondrial. Implicación en el 
metabolismo del hierro y en el promedio de vida celular 
Entidad financiadora:    Universidad de Jaén Duración 2012-2014        
Cuantía de la subvención: 8950 € 
IP: José Rafael Pedrajas Cabrera 
  



Título:   Análisis y caracterización funcional de dianas celulares de lípidos nitrados durante el estres 
abiotico en plantas superiores 
Entidad financiadora:    VI Plan Nacional de Investigación Científica, Desarrollo e Innovación Tecnológica 
2008-2011. Ministerio de Economía y Competitividad. Secretaría de Estado de Investigación, Desarrollo 
e Innovación. ref# BIO2012-33904  Duración: 2013-2015     
Cuantía de la subvención:       175.500 € 
IP: BARROSO ALBARRACÍN, JUAN BAUTISTA 
  
Título:   Análisis de la modulación funcional por nitroalquilación de sistemas antioxidantes en 
arabidopsis 
Entidad financiadora: CONSEJERÍA DE ECONOMÍA, INNOVACIÓN, CIENCIA Y EMPLEO 
Desc. Convocatoria: Acción 10: Ayudas postdoctorales y captación de talento: Acción 
10_ProyectosPOS_FT            Duración:2015 
Cuantía de la subvención (en Euro): 4.900 €       
IP: BARROSO ALBARRACÍN, JUAN BAUTISTA 
  
Título:   Caracterización molecular de ácidos grasos nitrados en el aceite de oliva virgen extra (AOVE) 
obtenido en diferentes fases del proceso de maduración del fruto del olivo 
Entidad financiadora:    INSTITUTO DE ESTUDIOS GIENNENSES (IEG) Duración: 2015-2016 
Cuantía de la subvención (en Euro): 8000 €         
IP del proyecto: Raquel Valderrama Rodríguez 
 
Título: “Desarrollo de biomarcadores para el análisis del estado fitosanitario del olivar mediante control 
biológico de la verticilosis en la provincia de Jaén” Proyecto de excelencia. AGR-6038 
Entidad financiadora: Junta de Andalucía. Consejería de Economía, Innovación y Ciencia 
Duración: 2011-2015 
Cuantía de la subvención: 290,928,44 € 
IP: Juan Bautista Barroso Albarracín.  
 
Título: Detección y aplicabilidad de marcadores SNPs para estudios de diversidad en variedades de olivo 
y su mapeo genético 
Entidad financiadora: Plan propio de la Universidad de Jaén UJA2011/13/13 Duración  2012-2014 
Cuantía de la subvención: 10.000  
IP: Ana Maria Fernández Ocaña 
 
Título: Estudio transcriptómico dirigido  al desarrollo de un kit diagnóstico para detección precoz de las 
principales enfermedades en olivar causadas por patógenos del suelo 
Entidad financiadora: Proyectos de Excelencia Junta de Andalucía. Consejería de Innovación, Ciencia y 
Empresa Duración: 2011-2015 
Cuantía de la subvención: 225.283,43 
IP: Francisco Luque Vázquez 
 
Título: Disrupción de los mutualismos de polinización y dispersión de semillas por fragmentación de 
hábitat: consecuencias para la conservación de poblaciones vegetales y hábitats en el sureste semiárido 
Entidad financiadora: Junta de Andalucía: Proyectos de excelencia Duración: 2013-2016 
Cuantía de la subvención: 100.000 €   
IP: Pedro José Rey Zamora 
 
Título: Caracterización estructural y funcional de una peroxirredoxina mitocondrial. Implicación en el 
metabolismo del hierro y en el promedio de vida celular 
Entidad financiadora: Universidad de Jaén (UJA2011/12/55). Duración: 2012-2014 
Cuantía de la subvención:8950 € 
IP: Pedrajas-Cabrera, José Rafael 
 
 
Grado de internacionalización:  



Este equipo de investigación tiene múltiple colaboraciones internacionales, como se 
describen a continuación: Dr. Jörg Durner (Alemania);  Dr. Dr Gary Loake (Reino Unido). 
Dr. John Hancock (Reino Unido); Dr. Chistian Lindermayr (Alemania); Dra. Marta 
Rodríguez-Ruiz (Brazil); Dr. Marek Petrivalsky (Chequia) y Dr. Renaud Brouquisse 
(Francia). 
 
 
Equipos de investigación 

3. TRANSCRIPCION Y EXPRESION GENICA EN 
EUCARIOTAS 
 

Código: 

Profesorado: 
Nombre y Apellidos Líneas Tesis Dirigidas Sexenios Año concesión 
Francisco Navarro 
Gómez 

8,9 6 4 2014 

Francisco Luque 
Vázquez 

8,9,10 4 4 2012 

Olga Calvo García 8,9 1 3 2012 
 
Nuevas incorporaciones: 
Actualmente no se contemplan nuevas incorporaciones. 
 
Proyectos de investigación activos 
Título: Bases estructurales del desarrollo tumoral asociado a defectos en el interactoma que regula la 
transcripción. Fundación Ramón Areces.  
Entidad financiadora: Fundación Ramón Areces  
Duración: 2015 -2018   Financiación recibida (en euros): 128.000  
IP: Carlos Fernández Tornero  
 
Título: Homeostasia y recambio molecular en el dogma central: aproximaciones proteómicas, respuesta 
al estrés y contribución del complejo prefoldin-like bud27/uri. 
Entidad Financiadora: MINISTERIO DE ECONOMÍA  Y COMPETITIVIDAD  
(BFU2016-77728-C3-2-P) Desde: 2017 -2020 
Cuantía: 140.000  € 
IP: Francisco Navarro Gómez 
 
Título: Latencia de la infección por VIH-1: mecanismos moleculares y estrategias de terapia génica 
mediante nanopartículas dirigidas. 
Entidad Financiadora: Junta de Andalucía Proyectos de Excelencia (P12-BIO-1938) Duración: 2014 -2018                           
Cuantía de la subvención: 273.894,00 € 
IP: Sebastián Chávez de Diego 
 
Título: Estrategias basadas en aproximaciones “ómicas” para el manejo de la Verticilosis del olivo: Genes 
implicados en la tolerancia del olivo a la infección por Verticillium dahliae. 
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad (AGL2016-75729-C2-2-R) 
Duración: 2016 -2019                           
Cuantía de la subvención: 120.000,00 € 
IP: Francisco Luque Vázquez 
 
Proyectos previos (2013-2018) 
Título: Producción de anticuerpos policlonales monoespecíficos frente a factores de transcripción para 
su comercialización. 



Ayudas para la realización de prototipos y experiencias piloto patentables” con cargo al Plan de Apoyo a 
la Investigación, Desarrollo Tecnológico e Innovación de la Universidad de Jaén para el bienio 2014-2015 
(Prorrogado) (R5/20/2016). Desde: Octubre 2016  asta: Abril-2017 
Cuantía: 3500  € + Becario Ícaro 
IP: Francisco Navarro Gómez 
 
Título: Identificación de variantes génicas de recuperación de la espermiogénesis postquimioterapia tras 
cáncer en varones" 
CONTRATO OTRI- Empresa IVI Sevilla 0603042050 IAC 642     Duración 2014-2015 
Cuantía: 18.000  € 
IP: Francisco Navarro Gómez 
 
Título: Regulación cruzada entre la transcripción y la estabilidad de los mRNAs: contribución de la RNA 
pol II 
Entidad Financiadora: MINISTERIO DE ECONOMÍA  Y COMPETITIVIDAD  (BFU2013-48643-C3-2-P) Desde: 
2014 -2017 
Cuantía: 150.000  €  y BECA FPI 
IP: Francisco Navarro Gómez 
 
Título: REGULACION GLOBAL DE LA EXPRESION GENICA ANALISIS MOLECULAR DE LAS RNAs 
POLIMERASAS 
Entidad Financiadora: MINISTERIO DE CIENCIA E INNOVACIÓN (BFU2010-21975-C03-02) 
Desde: 2011 -2014 
Cuantía: 96.800 € 
IP: Francisco Navarro Gómez 
 
Título: Síntesis de ribosomas, cáncer y enfermedades hereditarias. Papel de las proteínas ribosómicas y 
factores de ensamblaje de ribosomas como posibles reguladores de la proliferación celular. 
Entidad Financiadora: Junta de Andalucía (P08-CVI-03508); Duración. 2009-2013 
Cuantía de la subvención: 259.923,68 € 
IP: Jesús de la Cruz Díaz 
  
Título: Desarrollo de biomarcadores para el análisis del estado fitosanitario del olivar mediante control 
biológico de la verticilosis en la provincia de Jaén. 
Entidad Financiadora: Junta de Andalucía Proyectos de Excelencia; Duración: 2011-2015                        
Cuantía de la subvención: 290.928,44 € 
IP: Juan Bautista Barroso 
  
Título: Estudio transcriptómico dirigido al desarrollo de un kit diagnóstico para detección precoz de las 
principales enfermedades en olivar causadas por patógenos del suelo. 
Entidad Financiadora: Junta de Andalucía Proyectos de Excelencia 
Duración: 2011-2015                         
Cuantía de la subvención: 225.283,43 € 
IP: Francisco Luque Vázquez 
 
Título: Detección y aplicabilidad de marcadores SNPs para estudios de diversidad en variedades de olivo 
y su mapeo genético. 
Entidad Financiadora: Universidad de Jaén (UJA2011/13/13) Duración: 2012-2014                                   
Cuantía de la subvención: 10.000 € 
IP: Ana Fernández Ocaña 
 
Título: Secuenciación del Genoma del Olivo. 
Entidad Financiadora: Diputación Provincial de Jaén Duración: 2015-2016 
Cuantía de la subvención: 192.015,00 € 
IP: Francisco Luque Vázquez 
 
Título: La vida del mRNA desde la transcripción a la degradación  



Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad BFU2015-71978-REDT  
Duración: 2015-2017  Financiación recibida (en euros): 25.000  
IP:Susana Rodríguez Navarro  
 
Título: Caracterización estructural y funcional de la transcripción y de la reparación del ADN acoplada a 
la transcripción  
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad BFU2013-48374-P 
Duración: 2014 -2016   Financiación recibida (en euros): 250.000  
IP: Carlos Fernández Tornero  
 
Título: Obtención de productos de panificación innovadoras mediante el desarrollo de nuevas levaduras 
panaderas y de líneas de alta calidad del nuevo cereal Tritordeum.  
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad IPT-2012-1321-060000 
Duración:2012_2015  
Financiación recibida (en euros): 322.109 
IP: Mercedes Tamame González  
 
Título: Regulación transcripcional mediada por Sub1.  
Entidad financiadora: MICINN BFU2009-07179 
Duración 2012_2013  
Financiación recibida(en euros): 110.000  
IP: Olga Calvo 
 
Grado de internacionalización:  
Este equipo de investigación mantiene colaboraciones internacionales con la Virginia 
Tech University, lo cual ha repercutido en la obtención de dos proyectos de colaboración 
científica, una para secuenciar el genoma del olivo, financiada por la Diputación 
Provincial de Jaén y con la colaboración de Universidad de Jaén, University of Virginia 
Tech, Universidad de Málaga e IFAPA y otro segundo proyecto de estrategias basadas 
en aproximaciones “ómicas” para el manejo de la Verticilosis del olivo, financiado por el 
Ministerio de Economía y Competitividad y en el que participa University of Virginia Tech 
y la Universidad de Jaén. Además de las anteriormente mencionadas, hay 
colaboraciones con Dr. Joel Acker, Dra Christine Conesa y Dr. Olivier Lefebvre (CEA-
Saclay (Francia), Dr. Chabbi Govind; Oakland University (USA), Dra. M. Collart; Geneve 
University (Suiza), Dr. Vicent Pelechano; Karolinska Institut (Suecia) y Dr. Lars Steinmetz 
EMBL Heidelberg (Alemania)/ Stanford University (USA). 
 
Equipos de investigación 

4. BIOQUIMICA Y GENETICA MOLECULAR 
 

Código: 

Profesorado: 
Nombre y Apellidos Líneas Tesis Dirigidas Sexenios Año concesión 
Francisco Marquez 
Jiménez 

1 1 3 2014 

Antonio Caruz Arcos 1,2,9 3 3 2015 
Juan Peragón Sánchez 7,10 3 4 2015 

 
Nuevas incorporaciones: 
La Comisión Académica del Programa de Doctorado ha acordado solicitar la inclusión de 
cuatro nuevos investigadores al equipo docente del programa de Doctorado Biología 
Molecular y Celular de la Universidad de Jaén, entre los que hay que destacar la 



propuesta de incorporación del Dr. Mohamed Omar Mohamed-Balghata, Facultativo 
Médico Especialista, Hospital Regional “Ciudad de Jaén” Inmunologia, a este equipo de 
investigación. 
 
 
Proyectos de investigación activos 
Título: Genes del complemento: resistencia innata a la infección por VIH-1 y farmacogenética de 
vacunas. 
Entidad financiadora: MINISTERIO DE ECONOMÍA Y COMPETITIVIDAD ref#: SAF2016-80125-R. 
Duración: 2016-2019 
Cuantía de la subvención (en Euro): 72.600,00 
IP: Antonio José Caruz Arcos 
 
Título: Genes del complemento: Resistencia innata a la infección por VIH-1 y farmacogenética de 
vacunas  
Entidad financiadora: MINECO (RETOS)   Duración: 2016-2019 
Cuantía 72.000 euros 
IP: Antonio José Caruz Arcos 
 
Proyectos (2013-2018) 
Título: Moduladores de capacidad adaptativa al cambio climático en bosques: integración desde el 
paisaje al gen/transcriptoma en coníferas de montaña como modelo experimental 
Entidad financiadora: MINISTERIO DE ECONOMÍA Y COMPETITIVIDAD CGL2013-48843-C2-1-R 
Duración 2014-2017 
Cuantía de la subvención (en Euro): 192.390,00 
IP: José Antonio Carreira De La Fuente 
  
Título: Investigación de la presencia del virus de la Fiebre Hemorrágica de Crimea-Congo en la  geografía 
española: estudio de vectores y estudio serólogico. 
Entidad financiadora: Fondo de Investigaciones Sanitarias del Ministerio de Sanidad y Consumo 
Código referencia: Pl12/02579 
Duración (fechas): 01/01/2013 al 31/12/2015 
Cuantía de la subvención (en Euro): 37.500,00 
 IP: José Antonio Oteo Revuelta 
 
Título: Caracterización funcional de polimorfismos genéticos del complemento asociados a resistencia a 
la infección por VIH-1   
Entidad financiadora: Universidad de Jaén  
Duración: 2014-2016  
Cuantía: 24.000 euros 
IP: Antonio José Caruz Arcos 
 
Título: Asociación del genotipo de Interleuquina 28B con el genotipo del virus de la hepatitis C (VHC) y el 
sistema del colesterol LDL/LDLR en el paciente coinfectado por VIH y VHC.  
Entidad financiadora: Fundación para la investigación y prevención del SIDA en España  
Duración: 2011-2013  
Cuantía: 13.200 euros 
IP: Antonio José Caruz Arcos 
 
Título: Genotipo de IL28B en el paciente infectado VIH: Predicción de la respuesta al tratamiento de la 
hepatitis C, relación con el genotipo vírico y el sistema colesterol LDL/LDLR 
Entidad financiadora: Ministerio de Sanidad y Consumo Duración,  desde: 2011 hasta: 2013  
Cuantía de la subvención asignada a la Universidad de Jaén: 64.601,90 euros 
IP: Antonio José Caruz Arcos 
 



Título: Polimorfismos genéticos de la ruta del complemento y resistencia a  la infección por VIH-1 en 
drogadictos por vía parenteral 
Entidad financiadora: Junta de Andalucía  
Duración: 2010-2012  
Cuantía de la subvención asignada a la Universidad de Jaén: 25.500 euros 
IP: Antonio José Caruz Arcos 
 
Título: Análisis del patrón de expresión de triterpenos pentacíclicos presentes en el olivo y 
caracterización de su actividad biológica 
Entidad Financiadora: Universidad de Jaén Desde: 2015 -2017 
Cuantía: 19500 euros 
IP: Juan Peragón Sánchez 
 
Grado de internacionalización: 
Este equipo de investigación mantiene colaboraciones internacionales con Mario Clerici 
y Mara Biasin en la Universidad de Milán (Italia), Jon Warren, Division of AIDS, National 
Institute of Health, Bethesda (Estados Unidos), Faruk Sinangil, Global Solutions for 
Infectious Diseases (San Francisco, Estados Unidos), y  Pierre Charneau, Institut Pasteur 
(París, Francia). 
 
 
Equipos de investigación 

5. BASES MOLECULARES DE LA ENFERMEDAD Y EL 
ENVEJECIMIENTO 
 

Código: 

Profesorado: 
Nombre y Apellidos Líneas Tesis Dirigidas Sexenios Año concesión 
María Ángeles 
Peinado Herreros 

2,6,7 12 4 2016 

María Luisa del 
Moral Leal 

2,6,7 3 3 2016 

Esther Martínez Lara 2,7 1 4 2016 
Eva Siles Rivas 2,7 0 3 2013 

 
Nuevas incorporaciones: 
La Comisión Académica del Programa de Doctorado ha acordado solicitar la inclusión de 
cuatro nuevos investigadores al equipo docente del programa de Doctorado Biología 
Molecular y Celular de la Universidad de Jaén, entre los que hay que hay que destacar 
la propuesta de incorporación de los doctores Dr. Rafael Luque Barona, Facultativo 
Médico Especialista, Hospital Regional “Ciudad de Jaén” (Anatomía Patológica) y Dr. 
Pedro Sánchez Rovira, Facultativo Médico Especialista, Hospital Regional “Ciudad de 
Jaén”. (Oncología), a este equipo de investigación. 
 
 
Proyectos de investigación activos 
Título: ICTUS, ENVEJECIMIENTO Y NEUROGLOBINA: UNA NUEVA APROXIMACIÓN TERAPÉUTICA 
Código: BFU2016-80316-R 
Entidad financiadora: Programa Estatal de Investigación, Desarrollo e Innovación Orientada a los Retos 
de la Sociedad, en el Marco del Plan Estatal de Investigación Científica y Técnica y de Innovación 2013-
2016  Duración: 2016-2019 



IMPORTE TOTAL DEL PROYECTO: 110.000€ 
IP: Mª Angeles Peinado Herreros 
 
Proyectos (2013-2018) 
Título: ESTUDIO DEL EFECTO DE COMPUESTOS FENÓLICOS DEL ACEITE DE OLIVA SOBRE MECANISMOS 
REGULADORES DE LA LONGEVIDAD. 
Entidad financiadora: Instituto de Estudios Giennenses 
Duración:  2010-2011 
IMPORTE TOTAL DEL PROYECTO: 9.000€ 
IP: Ana Cañuelo Navarro 
 
Titulo: FIBROMIALGIA Y ESTRÉS OXIDATIVO. INFLUENCIA DEL ACEITE DE OLIVA 
Entidad financiadora: Proyectos de Excelencia de la Junta de Andalucía. AGR-6235 
Duración: 2011-2014 
IMPORTE TOTAL DEL PROYECTO : 215.639,7€ 
IP: Maria Luisa del Moral 
 
Título: CAMBIOS DEL PROTEOMA Y DEL ESTRÉS OXIDATIVO  Y NITROSATIVO EN ZONAS CEREBRALES CON 
DIFERENTE SUSCEPTIBILIDAD ANTE ISQUEMIA CEREBRAL POR PARADA CARDIACA. 
Nombre del programa: “Ayudas a primeros proyectos de investigación” con cargo al plan de apoyo a la 
investigación, desarrollo tecnológico e innovación de la Universidad de Jaén para el bienio 2014-2015 
Cód. según financiadora: RFC/Acción 6_2014 
IMPORTE TOTAL DEL PROYECTO:7.994€ 
IP: Raquel Hernández Cobo 
 
Título: BASES PARA EL ESTUDIO DE LAS PROPIEDADES NEUROPROTECTORAS EJERCIDAS POR LA 
NEUROGLOBINA FRENTE A LA ISQUEMIA CEREBRAL 
Nombre del programa: Programa de Fortalecimiento de las Capacidades en I+D+I en las Universidades, 
de la Consejería de Economía, Innovación, Ciencia y Empleo. FEDER (2014-2015) Duración: 2015 
IMPORTE TOTAL DEL PROYECTO: 5.000€ 
IPs: Santos Blanco Ruiz y Mª Angeles Peinado Herreros 
 
Título del proyecto: STROKE, AGING AND NEUROGLOBIN. A NEW THERAPEUTIC APPROACH 
Nombre del programa: Plan de Apoyo a la I+D+i de la Universidad de Jaén. Proyectos Puente. 
Fecha de inicio y fin: 29-04-2016 al 31-12-2016 
IMPORTE TOTAL DEL PROYECTO: 3.500€ 
IP: Mª Angeles Peinado Herreros 
 
Grado de internacionalización: 
Este equipo de investigación mantiene colaboraciones internacionales con el Donders 
Institute for Brain, Cognition&Behavieur, Universidad de Radboud (Nijmegen, Holanda) 
y con el A.I. Virtanen Institute for Molecular Sciences, University of Eastern (Finlandia). 
 
Equipos de investigación 

6. GENETICA MOLECULAR HUMANA Y ANIMAL 
 

Código: 

Profesorado: 
Nombre y Apellidos Líneas Tesis Dirigidas Sexenios Año 

concesión 
Mónica Bullejos Martin 8,9 5 3 2016 
Pedro Lorite Martínez 9 3 3 2014 
Teresa Palomeque Messia 3,9 5 4 2013 
Antonio Sánchez Baca 9 7 4 2014 



María Isabel Torres López 3,9 0 3 2012 
 
Nuevas incorporaciones: 
Actualmente no se contemplan nuevas incorporaciones. 
 
Proyectos de investigación activos 
Programa financiador: CONVOCATORIA 2016 - PROYECTOS I+D - PROGRAMA ESTATAL DE FOMENTO DE 
LA INVESTIGACIÓN CIENTÍFICA Y TÉCNICA DE EXCELENCIA SUBPROGRAMA ESTATAL DE GENERACIÓN DE 
CONOCIMIENTO 
Entidad financiadora: Ministerio De Economía Y Competitividad 
Responsable: Risquez Cuenca Carmen (Investigadores Juan Alberto Marcha y Maria Isabel Torres) 
Fecha inicio: 30/12/2016 
Fecha fin: 29/12/2020 
Cuantía total (EUROS): 59.290 
 
Proyecto: Cromosomas Sexuales y Diferenciación Gonadal en Xenopus Tropicalis, Modelo Anfibio con 
Cromosomas Sexuales Y, W y Z 
Código: BFU2016-78001-P 
Ámbito del proyecto: Nacional 
Programa financiador: PLAN NACIONAL DE I+D+I. MINECO: Proyectos I+D Excelencia 2016 
Entidad financiadora: Ministerio De Economía Y Competitividad 
Responsable: Bullejos-Martín, Mónica 
Fecha inicio: 30/12/2016 
Fecha fin: 29/12/2019 
Cuantía total (EUROS): 120.000 
 
Proyecto: Potencial de Mcph1 Como Factor Genético Implicado en Cáncer de Pulmón No Microcítico 
(Adenocarcinoma y Epidermoide) 
Código: PI-0110-2017 
Ámbito del proyecto: Autonómica 
Programa financiador: Proyectos de Investigación en Salud 2017 
Entidad financiadora: Junta De Andalucía 
Responsable: Juan Alberto Marchal Ortega 
Fecha inicio: 01/01/2018 
Fecha fin: 31/12/2020 
Cuantía total (EUROS): 47638,31 
 
Proyectos (2014-2018) 
 
Proyecto: ARQUEOGENÉTICA. HERRAMIENTAS DESDE LA BIOARQUEOLOGIA PARA LA INVESTIGACIÓN DE 
LAS RELACIONES DE GÉNERO EN LA PREHISTORIA Y LA PROTOHISTORIA 
Código: HAR 2016-80020-P 
Ámbito del proyecto: Nacional 
 
Proyecto: Cromosomas sexuales y diferenciación gonadal en Xenopus tropicalis, modelo anfibio con 
cromosomas sexuales Y, W y Z 
Código: 2016/00081 
Ámbito del proyecto: Autonómica 
Programa financiador: PLAN DE APOYO A LA I+D+I (2016). Acción 8. Financiación proyectos puente 
Entidad financiadora: UNIVERSIDAD DE JAEN 
Responsable: BULLEJOS MARTÍN, MÓNICA 
Fecha inicio: 29/04/2016 
Fecha fin: 31/12/2016 
Cuantía total (EUROS): 3500 
 
Proyecto: Historia evolutiva de los elementos Mariner Azteca y de sus Hormigas Hospedadoras 



Código: 2016/00094 
Ámbito del proyecto: Autonómica 
Programa financiador: PLAN DE APOYO A LA I+D+I (2016). Acción 8. Financiación proyectos puente 
Entidad financiadora: UNIVERSIDAD DE JAEN 
Responsable: Lorite-Martínez, Pedro 
Fecha inicio: 29/04/2016 
Fecha fin: 31/12/2016 
Cuantía total (EUROS): 3500 
 
Proyecto: MINECO Excelencia 2013: Cromosomas sexuales y diferenciación gonadal en anfibios: 
sentando las bases para el uso Xenopus tropicalis en la evaluación de disruptores endocrinos 
Código: 2015/00062 
Ámbito del proyecto: Autonómica 
Programa financiador: PLAN DE APOYO A LA I+D+I DE LA UNIVERSIDAD DE JAÉN (2014-2015). Varias 
acciones 6, 7, 8 y 9 
Entidad financiadora: UNIVERSIDAD DE JAEN 
Responsable: BULLEJOS MARTÍN, MÓNICA 
Fecha inicio: 12/02/2015 
Fecha fin: 31/12/2015 
Cuantía total (EUROS): 3750,00 
 
Proyecto: MINECO Excelencia 2013: Cromosomas sexuales y diferenciación gonadal en anfibios: 
sentando las bases para el uso Xenopus tropicalis en la evaluación de disruptores endocrinos 
Código: 2014/00208 
Ámbito del proyecto: Autonómica 
Programa financiador: PROGRAMA DE FORTALECIMIENTO. Ayudas a las actividades en I+D+I Fomento 
de actividades de transferencia del conocimiento e internacionalización 
Entidad financiadora: Junta De Andalucía 
Responsable: BULLEJOS MARTÍN, MÓNICA 
Fecha inicio: 22/10/2014 
Fecha fin: 30/06/2015 
Cuantía total (EUROS): 6250,00 
 
Proyecto: Detección de marcadores genómicos en insectos vectores de la Enfermedad de Chagas 
mediante microdisección cromosómica e hibridización in situ fluorescente 
Código: 90010200 
Ámbito del proyecto:  
Programa financiador: Comisión Sectorial de Investigación Científica. Universidad de la República 
(Uruguay) 
Entidad financiadora: Universidad de la República (Uruguay) 
Responsable: Panzera, Francisco 
Fecha inicio: 01/04/2012 
Fecha fin: 01/04/2015 
Cuantía total (EUROS):  
 
Proyecto: ESTUDIO DE LA DISTRIBUCIÓN DE ELEMENTOS MARINER EN EL GENOMA DE FORMÍCIDOS Y 
DE LA POSIBLE EXISTENCIA DE TRANSMISIÓN HORIZONTAL 
Código: CGL2011-23841 
Ámbito del proyecto: Nacional 
Programa financiador: OTROS PROGRAMAS, MINISTERIO DE EDUCACIÓN Y CIENCIA 
Entidad financiadora: MINISTERIO DE EDUCACIÓN Y CIENCIA 
Responsable: Lorite-Martínez, Pedro 
Fecha inicio: 01/01/2012 
Fecha fin: 31/12/2015 
Cuantía total (EUROS): 66550 
 



Proyecto: Elementos mariner en el genoma de hormigas (Formicidae). Posibles aplicaciones 
biotecnológicas. 
Código: 2011/00108 
Ámbito del proyecto:  
Programa financiador: PLAN ANDALUZ DE I+D+I (2008/2013). Proyectos de Aplicación del Conocimiento 
Entidad financiadora: Junta De Andalucía 
Responsable: Palomeque-Messia, Teresa 
Fecha inicio: 15/03/2011 
Fecha fin: 15/03/2015 
Cuantía total (EUROS): 120405  
 
Grado de internacionalización: 
Este equipo de investigación tiene multiple colaboraciones internacionales, como se 
describen a continuación: Manfred Schartl (Universidad de Wurzburg, Alemania), 
Michail Rovatsos  (Charles University Prague, Republica Checa), Eva B. Athanasopoulou 
 (Charles University Prague, Republica Checa), Lukas Kratochvíl (Charles University 
Prague, Republica Checa), Horacio Merchant Larios (Universidad Nacional Autonoma de 
Mexico), Nicolas Pollet (CNRS, Universidad Paris-Sud, Paris, Francia) y Riccardo Castiglia, 
de la Universidad de la Sapienza de Roma (Italia) y el Dr. Carosella (Hospital Saint-Louis 
(París, Francia). 
 
Contribuciones científicas relevantes del profesorado en el ámbito del programa 
(últimos 5 años). 
 
Equipo 1: 

Aguirre, L.A., Alonso, M.E., Badía-Careaga, C., Rollán, I., Arias, C., Fernández-Miñán, A., 
López-Jiménez, E., Aránega, A., Gómez-Skarmeta, J.L., Franco, D., Manzanares, M. 
Long-range regulatory interactions at the 4q25 atrial fibrillation risk locus involve 
PITX2c and ENPEP (2015) BMC biology, 13, p. 26. Cited 4 times.  

Altmäe, S., Esteban, F.J., Stavreus-Evers, A., Simón, C., Giudice, L., Lessey, B.A., 
Horcajadas, J.A., Macklon, N.S., D'Hooghe, T., Campoy, C., Fauser, B.C., Salamonsen, 
L.A., Salumets, A. Guidelines for the design, analysis and interpretation of 'omics' 
data: Focus on human endometrium (2014) Human Reproduction Update, 20 (1), art. 
no. dmt048, pp. 12-28. Cited 30 times.  

Altmäe, S., Segura, M.T., Esteban, F.J., Bartel, S., Brandi, P., Irmler, M., Beckers, J., 
Demmelmair, H., López-Sabater, C., Koletzko, B., Krauss-Etschmann, S., Campoy, C. 
Maternal pre-pregnancy obesity is associated with altered placental transcriptome 
(2017) PLoS ONE, 12 (1), art. no. e0169223, .   

Altmäe, S., Tamm-Rosenstein, K., Esteban, F.J., Simm, J., Kolberg, L., Peterson, H., 
Metsis, M., Haldre, K., Horcajadas, J.A., Salumets, A., Stavreus-Evers, A. Endometrial 
transcriptome analysis indicates superiority of natural over artificial cycles in 
recurrent implantation failure patients undergoing frozen embryo transfer (2016) 
Reproductive BioMedicine Online, 32 (6), pp. 597-613.  

Altmäe S, Segura MT, Esteban FJ, Bartel S, Brandi P, Irmler M, Beckers J, Demmelmair 
H, López-Sabater C, Koletzko B, Krauss-Etschmann S, Campoy C. Maternal Pre-
Pregnancy Obesity Is Associated with Altered Placental Transcriptome. PLoS One. 
2017 Jan 26;12(1):e0169223. Cited 6 times. 

Alvarez, P., Arguello, A., Aránega, A.E., Vélez, C., Aránega, A., González, C., Prados-
Salazar, J.C. Cancer stem-cells patents in the context of their therapeutic purposes: 



Exploring the latest trends (2011-2015) (2015) Recent Patents on Regenerative 
Medicine, 5 (1), pp. 55-64.   

Aranega, A.E., Franco, D. Post-transcriptional regulation by proteins and non-coding 
RNAs (2015) Congenital Heart Diseases: The Broken Heart: Clinical Features, Human 
Genetics and Molecular Pathways, pp. 153-172.   

Basterra, J., Esteban, F., Reboll, R., Menoyo, A., Zapater, E. Transoral resection of 
supraglottic tumours using microelectrodes (54 cases) (2014) European Archives of 
Oto-Rhino-Laryngology, 271 (9), pp. 2497-2502. Cited 1 time.  

Bonet, F., Dueñas, A., López-Sánchez, C., García-Martínez, V., Aránega, A.E., Franco, D. 
MiR-23b and miR-199a impair epithelial-to-mesenchymal transition during 
atrioventricular endocardial cushion formation (2015) Developmental Dynamics, 244 
(10), pp. 1259-1275. Cited 6 times.  

Bonet, F., Hernandez-Torres, F., Franco, D. Towards the therapeutic usage of 
microRNAs in cardiac disease and regeneration (2014) Experimental and Clinical 
Cardiology, 20 (7), pp. 720-756. Cited 2 times.  

Cañuelo, A., Esteban, F.J., Peragón, J. Gene expression profiling to investigate tyrosol-
induced lifespan extension in Caenorhabditis elegans (2016) European Journal of 
Nutrition, 55 (2), pp. 639-650. Cited 1 time.  

Campione M, Franco D. Current Perspectives in Cardiac Laterality. J Cardiovasc Dev Dis. 
2016 Dec 9;3(4). pii: E34. doi: 10.3390/jcdd3040034. 

Crespo Y, Soriano MF, Iglesias-Parro S, Aznarte JI, Ibáñez-Molina AJ. Spatial Analysis of 
Handwritten Texts as a Marker of Cognitive Control. J Mot Behav. 2017 Dec 1:1-10. 

Daimi, H., Khelil, A.H., Hamda, K.B., Aranega, A., Chibani, J.B.E., Franco, D. Absence of 
Family History and Phenotype–Genotype Correlation in Pediatric Brugada Syndrome: 
More Burden to Bear in Clinical and Genetic Diagnosis (2015) Pediatric Cardiology, 36 
(5), pp. 1090-1096.   

Daimi, H., Lozano-Velasco, E., Haj Khelil, A., Chibani, J.B.E., Barana, A., Amorós, I., 
González De La Fuente, M., Caballero, R., Aranega, A., Franco, D. Regulation of SCN5A 
by microRNAs: MiR-219 modulates SCN5A transcript expression and the effects of 
flecainide intoxication in mice (2015) Heart Rhythm, 12 (6), pp. 1333-1342. Cited 5 
times.  

Di Ieva, A., Esteban, F.J., Grizzi, F., Klonowski, W., Martín-Landrove, M. Fractals in the 
neurosciences, part II: Clinical applications and future perspectives (2015) 
Neuroscientist, 21 (1), pp. 30-43. Cited 13 times.  

Diaz-Beltran, L., Esteban, F.J., Wall, D.P. A common molecular signature in ASD gene 
expression: Following Root 66 to autism (2016) Translational Psychiatry, 6, art. no. 
e705, . Cited 2 times.  

Diaz-Beltran L, Esteban FJ, Varma M, Ortuzk A, David M, Wall DP. Cross-disorder 
comparative analysis of comorbid conditions reveals novel autism candidate genes. 
BMC Genomics. 2017 Apr 20;18(1):315. Cited 2 times 

Dueñas A, Aranega AE, Franco D. More than Just a Simple Cardiac Envelope; Cellular 
Contributions of the Epicardium. Front Cell Dev Biol. 2017 May 1;5:44. Cited 2 times. 

Escudero, J., Ibanez-Molina, A., Iglesias-Parro, S. Effect of the average delay and mean 
connectivity of the Kuramoto model on the complexity of the output 
electroencephalograms (2015) Proceedings of the Annual International Conference 
of the IEEE Engineering in Medicine and Biology Society, EMBS, 2015-November, art. 
no. 7320217, pp. 7873-7876. Cited 1 time.  



Esteban, F., Abrante, A., Menoyo, A. Repply to the article «Adjusting the focus of 
transoral robotic surgery» [Respuesta al artículo «Ajustar el enfoque en cirugía 
robótica transoral»] (2015) Acta Otorrinolaringologica Espanola, 66 (3), pp. 182-183. 

Esteban, F., Menoyo, A., Abrante, A. Critical analysis of robotic surgery for laryngeal 
tumours [Análisis crítico de la cirugía robótica laríngea] (2014) Acta 
Otorrinolaringologica Espanola, 65 (6), pp. 365-372. Cited 2 times.  

Expósito-Villén A, E Aránega A, Franco D. Functional Role of Non-Coding RNAs during 
Epithelial-To-Mesenchymal Transition. Noncoding RNA. 2018 May 28;4(2). pii: E14. 
doi: 10.3390/ncrna4020014. 

Franco, D., Bonet, F., Hernandez-Torres, F., Lozano-Velasco, E., Esteban, F.J., Aranega, 
A.E. Analysis of microrna microarrays in cardiogenesis (2016) Methods in Molecular 
Biology, 1375, pp. 207-221.   

Franco, D., Christoffels, V.M., Campione, M. Homeobox transcription factor Pitx2: The 
rise of an asymmetry gene in cardiogenesis and arrhythmogenesis (2014) Trends in 
Cardiovascular Medicine, 24 (1), pp. 23-31. Cited 15 times.  

Franco D, Sedmera D, Lozano-Velasco E. Multiple Roles of Pitx2 in Cardiac 
Development and Disease. J Cardiovasc Dev Dis. 2017 Oct 11;4(4). pii: E16. 

González, C., Álvarez, P.J., Fernando Rodríguez-Serrano, F., Vélez, C., Rama, A.R., 
Aránega, A.E., Prados, J.C. Computer tools and collaborative translational research in 
the life sciences: The further advance of genomics and proteomics (2015) European 
Journal of Anatomy, 19 (2), pp. 131-137.   

Hernandez-Torres, F., Aranega, A.E., Franco, D. Identification of regulatory elements 
directing miR-23a-miR-27a-miR-24-2 transcriptional regulation in response to muscle 
hypertrophic stimuli (2014) Biochimica et Biophysica Acta - Gene Regulatory 
Mechanisms, 1839 (9), pp. 885-897. Cited 5 times.  

Hernandez-Torres, F., Franco, D., Aranega, A.E., Navarro, F. Expression patterns and 
immunohistochemical localization of PITX2B transcription factor in the developing 
mouse heart (2015) International Journal of Developmental Biology, 59 (4-6), pp. 
247-254. Cited 1 time.  
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doi:10.3389/fcell.2017.00046. Cited 4 times. 
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